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Selon Monod (1942)

1 Cellule = 1 enzyme

Hypothèses des modèles ASMHypothèses des modèles ASM
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––Établir des stratégiesÉtablir des stratégies
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Modèle proposéModèle proposé
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ASM + modèle cybernétiqueASM + modèle cybernétique

Modèle de Monod
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Réponse du modèleRéponse du modèle
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Variation de la concentration en ARNVariation de la concentration en ARN

Kjeldgaard et al. (1958)
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CONCLUSIONCONCLUSION
•• Variation de l’activité spécifiqueVariation de l’activité spécifique

•• Modèle proposé peut être calé sur Modèle proposé peut être calé sur 
certains résultats de la littératurecertains résultats de la littérature

!!OBJECTIFSOBJECTIFS
––Modéliser systèmes à charge variableModéliser systèmes à charge variable
––Établir des stratégiesÉtablir des stratégies


